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SCHEDA LABORATORIO DI RICERCA

1. IDENTITA DEL LABORATORIO

¢ Nome del laboratorio: Laboratorio comune n. 10- Sequencing
¢ Preposto: Prof. Mariarosaria Conte

¢ Ubicazione: Sant’Andrea delle Dame terzo piano (Livello VII) - Dipartimento di Medicina di
Precisione

« Tipologia di rischio: chimico-biologico

2. PROFILO SCIENTIFICO

« Descrizione del laboratorio: Il laboratorio Sequencing e uno spazio altamente specializzato dedicato
alle tecniche di sequenziamento di nuova generazione (NGS). E organizzato in aree distinte per
garantire qualita e sicurezza: una zona di accoglienza e preparazione dei campioni, una sala per la
quantificazione di DNA/RNA, un'area pulita per la preparazione delle librerie e una zona-strumentale
dotata di piattaforme di sequenziamento

« Principali linee di ricerca: Analisi genomiche ed epigenomiche integrate per l'identificazione di nuovi
biomarcatori predittivi della resistenza ai farmaci nel cancro. Attraverso le tecnologie NGS é possibile
identificare varianti genetiche essenziali per piani di trattamento personalizzati e valutare mutazioni
specifiche in pazienti oncologici che indicano la reattivita a terapie mirate, assicurando che ricevano il
trattamento piu efficace in base alla loro composizione genetica ed epigenetica. Il personale include
biologi molecolari, tecnici di laboratorio e bioinformatici

3. AREE DI RIFERIMENTO

« Settori Scientifico-Disciplinari (SSD): MEDS-02/A

4. ATTIVITA DI RICERCA

« Attivita principali:
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e Preparazione dei campioni da parte di personale qualificato per I'esecuzione del controllo di
qualita, estrazione nucleotidica e quantificazione con strumenti come Qubit.

. Preparazione delle librerie che si effettuano mediante frammentazione, adattazione e
amplificazione in ambienti a contaminazione controllata.

e Sequenziamento: macchine NGS dedicate con protocolli standardizzati e software per il
monitoraggio in tempo reale delle corse.

e Analisi dati attraverso pipeline bioinformatiche per allineamento, chiamata varianti,
assemblaggio e reportistica, gestite da bioinformatici con server dedicati e backup sicuro.

e Controllo qualita e tracciabilita: sistemi LIMS per la gestione dei campioni, controlli di qualita
interni e documentazione conforme a normative (es. ISO quando applicabile).

5. DOTAZIONI E INFRASTRUTTURE

e Numero di postazioni di lavoro: 2

¢ Lista delle Principali attrezzature presenti

Apparecchio (Nome) Eventuali Note

Bionano saphyr
Novaseq 6000
Qubit 3.0

Tapestation 4200- Agilent
Technologies

PromethION24

6. SICUREZZA

« DPI (Dispositivi di Protezione Individuale): Camici, Mascherine filtranti FFP2 NR certificate CE
0068, categoria III (GDA group), guanti monouso, occhiali protettivi, visiere protettive

* DPC (Dispositivi di Protezione Collettiva): Camici monouso
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7. AGENTI E SOSTANZE UTILIZZATE

e Lista delle Sostanze chimiche

High Sensitivity D1000 Reagents

H:0 Plus per HPLC

High Sensitivity RNA ScreenTape Sample Buffer
ScreenTape

RNAlater

RNAsin® (RNase Inhibitor)

RNA ScreenTape Sample Buffer



https://www.agilent.com/cs/library/msds/5067-5585_EUEnglish.pdf?srsltid=AfmBOorz6_xmwB_L2dNvGSNSn9xwx-nUCZ7HyURFWAIquDPDvfRRgcMl
https://www.sigmaaldrich.com/AT/en/sds/sigald/270733?userType=anonymous
https://www.agilent.com/cs/library/msds/5067-5580_NAEnglish.pdf?srsltid=AfmBOorRST3Cjo9ZXCIzecJrewS7vgkWVKS8wka7ROTXXzf_tH1RW9fi
https://www.agilent.com/cs/library/msds/ScreenTape_EUEnglish.pdf?srsltid=AfmBOoqJ5zkHcC0i5VAYKe7B_TxF9n-j4QqrkOcWLboaZwNrVm2-tRWG
https://www.sigmaaldrich.com/AT/en/sds/sigma/r0901?userType=anonymous
https://www.sigmaaldrich.com/AT/en/sds/sigma/r6513?userType=anonymous
https://www.agilent.com/cs/library/msds/5067-5577_NAEnglish.pdf?srsltid=AfmBOorl_uTShtmvOxsLZ0Tc1ScN7Yy7sucTdK_6aX61aR426ydL5ISA

